ol oy QU gl 55

EETES

ok ok

ol pslall &7

Lol Slois lw] die aly cullay Fats duiio 2ol

radall alypl gall uoedl g o pde of | JSue caspad] -

GbULl § Lzglondl 3ylsll ety (molsadl goiall Cumdl Bumy i03ayy Comdl IS Tpad
(UR11ES86) 45|

Osially (TUNGER) U — gudgtdl Ggladl U] (3 szl & 95da

Selection of rhizobia-lupine efficient symbiosis for rangelands sustainable management
and grain yield improvement
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1-Analyse des séquences nucléiques ou protéiques : nettgyage et assemblage des séquences.

2-Recherche de motifs et alignement de séquences
3-Modélisation de ['évolution moléculaire et distances génétigues.

4-Construction d'arbres phylogénétiques en se basant sur des meéthodes basées sur les distances.
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